
Cost savings
• 대용량 유전체 데이터 파일 압축을 통하여 스토   
  리지 증설, 운영 및 백업 비용 약 60%~90% 절감

Speeds up analysis
• 압축된 파일을 풀지 않고 그대로 분석 가능
• I/O 시간을 줄여 분석 속도 증가

Faster transfer
• 파일이 압축된 만큼 데이터 전송 시간도 최대  
   90% 단축

No lock-in
• 압축 해제 시 라이선스 불필요

Lossless streaming compression
• 무손실 최적화 압축을 통한 안전한 데이터 보존

Lossless streaming compression
• Bayesian 방식 (posterior probability)을 통한  
  NGS Quality score 개선
• BayesCal 모드 사용 시 압축률 약 30~70% 증가

Transparent usage
• 압축 파일을 Linux 명령어, 분석 파이프라인 및  
 유전체 브라우저에서 원본 파일처럼 동일하게  
  사용

Easy IT deployment
• 소프트웨어 사용자 수 무제한
• 손쉬운 소프트웨어 설치

NGS 데이터에 특화된 압축 솔루션
PetaSuite는 NGS 데이터에 특화된 압축 솔루션으로써, bam 파일
이나 gzip 압축된 fastq 파일을 추가 압축하여 60~90% 나 되는 압축
률을 보여줍니다. PetaSuite는 멀티코어를 활용하여 290+ Mbytes/
sec (4 core – i7, 3GB)의 속도로 NGS 데이터의 압축을 수행할 수 
있는 강력한 솔루션입니다. 

압축 해제 없이 분석 가능
PetaSuite를 이용하여 압축된 FASTQ 혹은 BAM 파일은 PetaLink 
기술로 다시 압축을 해제하지 않고도 모든 프로그램에서 자유롭게 활
용할 수 있습니다. 파일 크기가 줄어든 만큼 저장 공간을 효율적으로 
활용할 수 있을 뿐만 아니라 분석 속도도 훨씬 줄어들어 시간, 저장 
공간 모두를 절약할 수 있습니다.

파일 크기가 줄면 비용도 절감
NGS 데이터의 압축은 단순히 저장공간의 확보만을 의미하지 않습니
다. PetaSuite를 이용하면 physical 레벨에서 요구되는 더 많은 공간 
확보 비용과 스토리지 소유총비용(TCO: total cost of ownership), 
백업 공간 확보에 필요한 총 3.5배의 비용을 절감할 수 있습니다.

자체 Reference를 이용한 더 높은 효율의 압축
PetaSuite는 71개 다양한 종의 압축에 대한 reference를 제공하여 
압축 효율을 극대화합니다. 자체 reference에 포함되지 않는 종도 
PetaSuite를 통해 최적화된 압축 효율을 경험할 수 있습니다.
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KEY FEATURES
• Cost savings
• Lossless streaming compression
• Storage optimization

• Faster transfer
• Transparent usage
• Speeds up analysis

• NGS Quality score refinement
• No lock-in
• Easy IT deployment
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국외 도입 사례

스웨덴, Gothenburg 임상 유전체 연구소
Gothenburg 임상 유전체 연구소는 후천성 질환, 유전성 질환 및 
미생물학 분야의 임상 연구를 수행하고 있으며, 약 50TB에 달하는 
WES, WGS, deep panel 데이터를 BAM 파일 형식으로 자체 구축한 
스토리지에 보유하고 있었습니다. 이들이 보유한 데이터는 원격으로 
접속한 Sahlgrenska 의과대학의 연구자 또는 임상의들에게 Apache 
웹서버와 IGV(유전체 데이터 뷰어)를 통해 시각화 되어 제공됩니다.

2019년, 연구 트랜드 변화로 인하여 WGS 데이터에 대한 수요가 증가 
함에 따라, Gothenburg 임상 유전체 연구소장인 Per Sikora는 현재 
인프라와 분석 도구 및 파이프라인을 유지하면서 앞으로 생산될 데
이터를 저장할 공간을 확보할 수 있는 솔루션을 찾기 시작했습니다.

이들은 PetaSuite를 도입하여 기존 50TB의 데이터를 1/7 수준으로
(6.5TB) 줄일 수 있었습니다(평균 압축률 87%). 또한 압축된 파일은 
별도의 해제 작업이나 마이그레이션 작업 없이 기존 파일 경로와 파
일명 그대로 분석 파이프라인에서 이용할 수 있어, 인적, 물적 리소스 
낭비를 크게 줄일 수 있었습니다.

Customers and collaborators


